— el fet que molts mentors hagin estat forma-
dors per primera vegada;

— i per ultim, com un factor més alarmant,
la diversitat de preparacié matematica dels
nostres alumnes, de la qual parlarem una
mica més avall.

e [’assignacié de 'alumnat a una o una altra

universitat, que s’ha fet de manera centralit-

zada en tot 'ambit de Catalunya a través de

I’Oficina de Preinscripcié Universitaria prenent

com a unic criteri la nota mitjana de I’expedient

de la llicenciatura. Aixo ha tingut dos efectes
immediats:

a) El primer, clarament pervers, sobre I'accés
dels estudiants més capacitats, perque la nota
mitjana dels llicenciats en matematiques o en
fisiques és inferior a la dels llicenciats en, per
exemple, ADE.

b) El descobriment de les escasses competencies
matematiques de molts dels nostres alumnes
ens ha obligat a improvisar classes de matema-
tiques que, com que estaven fora de programa
i, en conseqliencia, no estaven subjectes a ava-
luacié, han tingut un efecte limitat, encara
que positiu.

Davant d’aquesta situacié, des de la UPF-
UOC, advoquem per l'establiment d’una prova
d’accés, unica per a tot Catalunya, que permeti
ordenar els alumnes de ’especialitat de matema-
tiques amb un criteri que no sigui la qualificacié
mitjana de la carrera. En ’elaboracié d’aquesta
prova, hi haurien de participar totes les universi-
tats del territori que imparteixen I'especialitat i
tots els alumnes, independentment de la seva ti-
tulacié d’accés al Master, haurien de realitzar-la.

Una prova aixi tindria, com a minim, dos
efectes:

e Un de dissuasiu per a aquells estudiants amb
una titulacié no gaire adient (diferent de ma-
tematiques i fisica) i que, en aquests moments,
entren en ’especialitat de matematiques perque
la seva especialitat desitjada es cursa en algun
centre allunyat (cas de l'especialitat d’economia
que només s’ofereix a la Universitat Rovira i
Virgili de Tarragona).

e Un altre seria la creacié de cursos preparatoris
per a la prova dirigits als que realment desitgen
ser professors de matematiques i no se senten
prou segurs en els seus coneixements basics.

Pelegri Viader
Coordinador del Master

Joint CRG-CRM Meeting on Mathematics in Genomics

and Systems Biology

El 22 d’octubre de 2010 tingué lloc el Joint
CRG-CRM Meeting on Mathematics in Geno-
mics and Systems Biology, organitzat pel Centre
de Regulacié Genomica (CRG) i el Centre de
Recerca Matematica (CRM), amb el suport dels
respectius projectes del Programa Consolider
«Ingenio>. La trobada tingué lloc al Parc de
Recerca Biomedica de Barcelona (PRBB).

L’objectiu principal i original de la troba-
da, promoguda per J. Bruna (CRM) i R. Guigé
(CRG), era posar en contacte directe dues comu-
nitats cientifiques, els biolegs i els matematics.
Sén multiples i creixents les interficies entre ma-
tematiques i biologia, i amb ciencies de la salut
més generalment, genomica, biologia de siste-
mes, epidemiologia, neurociencia, dinamica de
poblacions, farmacologia, visié per computador,
robotica, etc. Es prou coneguda la cita de J. E.
Cohen «Mathematics is biology’s next micros-

cope, only better; biology is mathematics’ next
physics, only betters. En els darrers anys s’ha
conformat el terme de biomatematica, que al-
guns prefereixen anomenar biologia quantitativa.
En resposta a aquesta dinamica, la majoria dels
instituts de recerca en matematiques arreu del
mon han posat o estan posant en marxa equips
de recerca en biomatematiques. E1 CRM és un
d’aquests instituts, i després d’una crida compe-
titiva, ha posat en marxa un equip de recerca
en biomatematiques liderat pel doctor Tomas
Alarcon. D’altra banda, sén ja uns quants els
investigadors en matematiques a Catalunya que
en els darrers anys s’han implicat en projectes
de recerca compartits amb experimentalistes del
camp de la biologia.

Tematicament la trobada es va centrar, na-
turalment, en els temes d’interes dels investiga-
dors en biologia del PRBB. L’ts de tecniques
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computacionals i estadistiques per a gestionar,
analitzar i extreure informacié d’interés en bi-
ologia de grans bases de dades —ambit que es
coneix genericament com a bioinformatica— fou
evidentment present en algunes de les presenta-
cions. Molt significativament per als matematics,
la trobada va servir per a copsar que hi ha també
necessitats de modelitzacié matematica d’un al-
tre caire i molt terreny per explorar. A titol
d’exemple, el desenvolupament de models ma-
tematics que permetin tractar simultaniament
fenomens en sistemes multiescala, on hi convi-
uen agents a escales d’interes molt diferents, fou
quelcom que va apareixer en més d’una ocasio.
Pero també, en la linia computacional, la neces-
sitat d’'implementar altres algorismes basats en
una modelitzacio previa de 'estructura oculta
d’aquests grans volums de dades. Els investiga-
dors participants foren d’una banda una amplia
representacié dels caps de linia del CRG, ma-
tematics del CRM i de les universitats catalanes,
i també una bona part de fisics que treballen en
sistemes complexos i biofisica.

El programa d’activitats va constar de dues
conferencies invitades, d’una serie de presenta-
cions curtes i d'una taula rodona de cloenda.

Les conferéencies invitades van ser: «Gene-
tic tools for studying the anatomy and functi-
on of the drosophila nervous system:s, imparti-
da pel doctor Gerald Rubin, director de Jane-
lia Farm Research Campus, i «The analysis of
non-pathogenic SIV infection in natural hosts
exemplifies the need for new mathematical geno-
me representationss, a carrec del doctor Arnd
Benecke de I'Institut des Hautes Etudes Scienti-
fiques (IHES) de Paris.

Les presentacions van ser les segiients:
e <«Design of biological systemss, L. Serrano
(CRG).
e <Gene function and evolution>, G. G. Tarta-
glia (CRG).
e <Integrative modeling of biological systems:,
T. Alarcén (CRM).
e «Sensory systems and behaviors, Y. Jaeger
(CRG).
e <«Bioinformatics and genomics>, R. Guigé
(CRG).
e <On population models of the interaction
between bacteria and their bacteriophages>, A.
Calsina (UAB).
e <Functional genomics>, R. Castelo (Grup de
Recerca en Informatica Biomedica, GRIB).
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o <Metagenomics>, G. Valiente (CRG).

e <Algebraic tools in phylogenetics>, M. Casa-
nellas (UPC).

e <Alternative splicing>, J. Valcdrcel (CRG).
e <Metazoan systems>, B. Lehner (CRG).

e <Network analysis for biological systems>, F.
Comellas (UPC).

e <Comparative bioinformatics>, C. Notredame
(CRG).

e <Sensory cell biology and organogenesis>, H.
Lépez-Schier (CRG).

e «Modularity and steady states of signaling
pathways>, E. Feliu (UB).

e «<Gene network engineerings, M. Isalan
(CRG).

e <«Neuroscience through dynamical systems>,
A. Guillamon (UPC).

e «Sensory systems and behaviours, M. Louis
(CRG).

e <Modules and statistical models of complex
biological networks>, R. Guimera (URV).

e «Non parametric hidden Markovmodels with
applications in copy number variations, O. Pa-
paspiliopoulos (UPF).

En la taula rodona de cloenda s’acorda en
primer lloc, i per tal d’afavorir futures collabo-
racions, organitzar una pagina web amb les
adreces de contacte de tots els participants
i totes les presentacions: http://big.crg.cat/
maths_genomics_systemsbiology.

També es discutiren accions concretes que
incentivin sinergies entre els collectius presents.
Entre les idees aportades que el CRM i el CRG
podrien canalitzar destaquem les seglients:

e En l'ambit de projectes de final de mas-
ter, investigadors del CRG podrien suggerir
mitjancant el web projectes per a estudiants
de matematiques, en la linia de la convo-
catoria del CRM (http://www.crm.cat/CALLS/
Beca_treball_2010.pdf).

e En I'ambit de formacié doctoral, organitzar
cada any una trobada adrecada a estudiants del
periode docent dels programes de doctorat de
matematiques per presentar projectes de tesi
d’interes per al CRG 1 susceptibles de ser codi-
rigits per matematics.

e Finalment, en I’ambit institucional va sorgir
la idea de crear en el si de 'IEC una seccié con-
junta de la Societat Catalana de Biologia i de
la SCM amb el nom de «Biologia matematica
i computacional>, idea que es fara arribar als
respectius presidents.



